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Subsecretaría de Posgrado Universidad Nacional del Sur

CURSO DE POSGRADO
ESTRATEGIAS DE MEJORAMIENTO EN TRIGO Y USO DE HERRAMIENTAS GENÓMICAS PARA ASISTIR LA SELECCIÓN

CARGA HORARIA: 32 hs.

DOCENTES DEL CURSO
Responsable: 
Dr. Pablo RONCALLO (DA-UNS-CERZOS-CONICET).
Docentes colaboradores: 
Dr. Karim AMMAR (CIMMYT, Profesor Invitado UNS)
Dr. Juan Manuel RODRIGO (DA-UNS – CERZOS-CONICET)
Dr. José CARBALLO (CERZOS-CONICET)
Dra. Ana Clara FERNÁNDEZ (CERZOS-CONICET)
Dra. Daniela SORESI (UNS – CERZOS-CONICET)

FECHA DE REALIZACIÓN: 20 y 24 al 26 de octubre de 2023. 
Cupo: 25 alumnos. 

REQUISITOS:
Enviar solicitud de inscripción y Curriculum Vitae para inscribirse a roncallo@cerzos-conicet.gob.ar 
Se requiere que los interesados comuniquen al momento de inscribirse la temática correspondiente a su plan de tesis o su actividad profesional, según corresponda.

OBJETIVOS
El objetivo de este curso de posgrado es brindar al alumno una actualización en los métodos y estrategias utilizados durante el desarrollo de un programa de mejoramiento de trigo.

MODALIDAD: Teórico-práctico con evaluación final. Virtual / Presencial. Estará disponible material de lectura relacionado con la temática propuesta y se realizarán dos reuniones (2h cada una) para analizar las lecturas seleccionadas en las dos semanas previas al curso. Los participantes serán evaluados en: i- Participación en clases y seminarios ii- Conocimiento e interpretación de los temas abordados mediante un examen o trabajo de elaboración final. 

LUGAR DE REALIZACIÓN
Departamento de Agronomía, Universidad Nacional del Sur (UNS) y Laboratorio de Genética y Biotecnología, Centro de recursos naturales renovables de la zona semiárida (CONICET – UNS).



PROGRAMA

Unidad 1
Introducción. El cultivo de trigo. Área de cultivo y su uso en la alimentación. El mejoramiento de trigo: estrategias y metodologías aplicadas en los programas del CIMMYT. Programa Global de Trigo del CIMMYT/CGIAR. Principales objetivos en el mejoramiento de trigo: Rendimiento, Calidad, Sanidad y Adaptación. Mejoramiento para trigos especiales. Estrés por sequía y calor. Trigos híbridos. Perspectivas y objetivos del mejoramiento para las próximas décadas
Métodos de fenotipado. Nuevas metodologías. Fenómica: fenotipado de alto rendimiento en campo e invernáculo. Uso de drones en el fenotipado. Métodos para acelerar la reproducción: ´Speed breeding´. Herramientas de bioinformática y métodos de selección.
Recursos genéticos. Bancos de germoplasma. Uso, caracterización y distribución de semillas. Iniciativas globales. Utilización de variedades locales (landraces) y parientes silvestres para recuperar la variabilidad genética. Cruzas amplias. 
Biotecnología en el mejoramiento del trigo. Uso de herramientas genómicas para apoyar la selección de materiales segregantes. Selección asistida por marcadores, selección genómica. Edición génica. Mapeo e identificación de regiones genómicas (QTLs / MTA) en poblaciones segregantes y colecciones de germoplasma y su uso en mejoramiento. 

Unidad 2 (Teórico-Práctica)
Uso de marcadores moleculares en mejoramiento genético. Marcadores tradicionales (AFLPs, SSR, STS, INDELs y SNP). Micromatrices. Plataformas uniplex para el genotipado de polimorfismos de nucleótido simple (SNP) (tecnología KASP). Estrategias de genética directa e inversa para la identificación de marcadores SNP e Indels. Herramientas bioinformáticas para la identificación de marcadores SNP (SNP calling). Desarrollo de marcadores KASP y su validación. 
Trabajos Prácticos: 
A- Uso de programas bioinformáticos para la identificación y análisis de SNPs. 
B- Obtención de marcadores KASP (Kompetitive Allele Specific PCR) en trigo. Reactivos. Clases de fluoróforos. Toma de muestras. Extracción de ADN. Diluciones de trabajo en placas. Condiciones de PCR. Visualización e interpretación de resultados. Análisis comparativo de marcadores tradicionales con sistema KASP. Análisis de polimorfismos vs fenotipo.
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